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A piramutaba (Figura 01), pertence a Ordem Siluriformes, familia Pimelodidae, género
Brachyplatystoma. Espécie de grande porte que possui o corpo cinza na regido dorsal e claro na
regido ventral, nadadeira adiposa mais alongada, e tamanho maximo conhecido de 105cm (Barthem
& Goulding, 1997). A hipétese sugerida sobre o ciclo de vida postula que a piramutaba € capaz de
percorrer, em média, 5000km para realizar sua migracao que vai desde as cabeceiras dos afluentes
do rio Solimdes/Amazonas, onde se reproduzem e nascem, até o Estudario Amazdnico no Pard
(Barthem & Goulding, 1997). O estudrio amazonico € a
principal drea de pesca da piramutaba tanto para a

pesca artesanal quanto para a industrial; a ultima, no

Figura 01 - piramutaba — Brachyplatystoma €ntanto € a mais importante desde a década de 60,

vaillantii (foto cedida por Batista &Formiga, 2004). ano em que o governo federal passou a estimular
através de incentivos fiscais, a ampliagdo do aparelhamento da atividade pesqueira no norte do
Brasil (Brito et al., 1975). A descoberta do DNA como fonte de informag@o genética representou
um grande avango para o conhecimento da biologia no nivel molecular (Cooper, 2001).
Experimentos no inicio dos anos 80, mostraram que o genoma dos eucariotos sdo densamente
ocupados por diferentes seqiiéncias repetidas, umas mais complexas e outras mais simples. A
seqiiéncia simples € denominada de Microssatelites ou SSR (seqiiéncias simples repetidas). Os
microssatélites tém sido extremamente tuteis em estudos de mapeamento génico, relacdes de
parentescos (Chakraborty e Kimmel, 1999), varia¢do intraespecifica (Moritz e Hillis, 1996),
hibridag@o, historia populacional e filogeografia. Atualmente, a utilizacdo dos microssatélites tem
sido bastante difundida na analise de polimorfismos (Matioli e Passos — Bueno, 2001). Diante deste
cendrio, este estudo propde testar e validar marcadores moleculares microssatélites para a
piramutaba (B. vaillantii) na AmazoOnia, a partir de locos desenvolvidos para dourada (B.
rousseauxii), gerando subsidios para caracterizag@o de estoques pesqueiros.

A extracio de DNA foi realizada utilizando o método de CTAB (Doyle & Doyle,1990).
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Foram utilizados 18 marcadores microssatélites desenvolvidos para a dourada (B. rousseauxii), 0s
quais foram testados via Reacdo da Polimerase em Cadeia (PCR), em 10 espécimes de piramutaba
(TampaolX; DNTP 0,16mM; Primer F e Primer R 0,14uM; Taq polimerase 0,05U/uL). Testes de
gradientes de temperatura de anelamento foram realizados para encontrar uma melhor temperatura,
e nestes testes também foram utilizados clones de bactérias contendo insertos de DNA da dourada
como controle positivo para se obter um uma comparagdo e certificacdo de que o fragmento correto
estava sendo amplificado. Os marcadores utilizados e que apresentaram resultados satisfatorip para
a piramutaba (B. vaillantii), encontram-se na Tabela 01, e também sua temperatura de
anelamento. Até o momento foi possivel identificar através de genotipagem, polimorfismo para o
primers 4 e 7. Os demais, estdo sendo analisados. Estes resultados sdo de grande importancia para
obter dados para o estudo populacional, fornecendo informacdes relevantes para o plano de

conservagao e manejo da piramutaba.

Tabela 01. Marcadores de microssatélites desenvolvidos para a dourada com
amplificacdes positivas para a piramutaba comrespectivas temperaturas de anelas
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